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Abstract
Guava (Psidium guajava Linn.) is a fruit which has high vitamin C content. The major 

guava production had been done several countries including Thailand. There are numerous 
guavas in Thailand, however history and genetics database of guava were not varietally 
clear. Guava identification is useful for breeding program. In this study, eighteen guava 
varieties were detected genetic stability by phenotype and DNA fingerprint. The phenotype 
was collected characteristic with leaves color, fruit color, pulp fruit color and leaves color 
of selfing progenies segregation. The DNA fingerprint was verified nine SSR markers. The 
result shows that, the seedling segregation of 18 guava cultivars were separated into 
2 groups follow by the seedling leaves color; 1) the leaves color of progenies different 
from mother plant was 12 cultivars 2) the leaves color of progenies not different from 
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mother plant was 6 cultivars. There was indicated non-genetic stability 6 guava cultivars 
by phenotype. The DNA fingerprint were examined among 18 guava cultivars with SSR 
markers. There was found that, only Putsa variety shows DNA pattern the same with their 
mother form nine SSR markers while 17 guava cultivars appeared the DNA pattern different 
from their mother and within progenies group. Thus, both of the phenotype and DNA 
fingerprint be able to demonstrate Putsa as highest genetic stability guava.
Keywords: guava, genetic stability, phenotype, DNA fingerprint

บทคัดยอ
ฝรั่ง (Psidium guajava L.) เปนผลไมที่มีวิตามินซีสูง มีแหลงผลิตอยูในหลายประเทศรวมถึง

ประเทศไทย ซึง่ฝร่ังหลายพันธุมปีระวัตพินัธุไมชดัเจน แตการจําแนกพันธุฝรัง่มีความจําเปนในการปรับปรุง
พันธุในอนาคต ในการวิจัยครั้งนี้มีวัตถุประสงคเพื่อศึกษาความคงตัวทางพันธุกรรมของฝรั่งจํานวน 
18 พันธุ ดวยลักษณะปรากฏโดยเก็บขอมูลลักษณะสีใบ สีผิวของผล สีเนื้อ และการกระจายตัวของลูก
ที่ไดจากการผสมตัวเอง รวมกับการตรวจสอบลายพิมพดีเอ็นเอดวยเครื่องหมาย SSR จํานวน 9 ไพรเมอร 
ผลการศึกษา พบวา จากลักษณะท่ีปรากฏของลูกที่ไดจากการผสมตัวเองมี 2 กลุม คือ กลุมสีใบของ
ตนลูกไมแตกตางจากตนแม มีจํานวน 12 พันธุ และกลุมสีใบของตนลูกแตกตางจากตนแม มีจํานวน 
6 พันธุ ซึ่งกลุมหลังสามารถระบุไดวาฝรั่งพันธุเหลานี้ไมมีความคงตัวทางพันธุกรรม เมื่อตรวจสอบ
ลายพิมพดีเอ็นเอของฝรั่งจํานวน 18 พันธุ ดวยเครื่องหมาย SSR พบวา มีเพียงพันธุพุทรามีลายพิมพ
ดีเอ็นเอของตนแมและลูกเหมือนกันทุกตนในทุกเครื่องหมายที่ใชในการศึกษาแสดงวาฝรั่งพันธุพุทรา
มีความคงตัวทางพันธุกรรมสูงสุด ในขณะที่ฝรั่งอีก 17 พันธุ ไมมีความคงตัวทางพันธุกรรม เนื่องจากมี
ลายพิมพดีเอ็นเอของตนแมและตนลูกมีความแตกตางกันในบางเครื่องหมาย จึงสามารถสรุปไดวาฝรั่ง
พันธุพุทรามีความคงตัวทางพันธุกรรมสูงจากทั้งลักษณะปรากฏและลายพิมพดีเอ็นเอ
คําสําคัญ:  ฝรั่ง ความคงตัวทางพันธุกรรม ลักษณะปรากฏ ลายพิมพดีเอ็นเอ

คํานํา
ฝรั่ง (Psidium guajava L.) มีจํานวน

โครโมโซม 2n=22 (Mehmood et al., 2016) 
มีถิ่นกําเนิดอยูในเขตรอน เปนผลไมที่อุดมไปดวย
เสนใย วติามนิเอ วติามนิซ ีและกรดโฟลคิ (Ahmed 
et al., 2011) โดยเฉพาะวิตามินซีมีมากกวาสม 
3-6 เทา (Youssef and Ibrahim, 2016) มีแหลง

ผลิตที่สําคัญอยูในหลายประเทศท่ัวโลก (Shiva et 
al., 2017) รวมถึงประเทศไทยท่ีสามารถปลูกฝรั่ง
ไดในทุกภูมิภาคของประเทศไทย มีความทนทาน
ตอสภาพแวดลอม (พจณีย, 2554) ซึ่งประเทศไทย
มีฝรั่งหลายพันธุ ทั้งท่ีเปนพันธุพื้นเมืองของไทย 
และพันธุ ที่นําเขามาจากตางประเทศ จากการ
สาํรวจพบวามฝีรัง่จาํนวน 15 พนัธุทีข่ึน้ทะเบยีนกับ
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สํานักคุมครองพันธุพืช (สํานักคุมครองพันธุพืช, 
2563) โดยการปลูกฝร่ังในประเทศไทยยังคงเปน
การปลูกเชิงเด่ียว เนื่องจากพันธุฝรั่งนิยมขายใน
ทองตลาดสวนใหญเปนพันธุ ที่มีผลสีเขียว เชน 
กิมจู และแปนสีทอง เปนตน การปรับปรุงพันธุฝรั่ง
จึงมีความจําเปนอยางยิ่ง เนื่องจากในปจจุบัน
สภาพแวดลอมมีความแปรปรวนตลอดเวลา 
(กระทรวงพลังงาน, 2563) ซึ่งสงผลตอการเจริญ
เติบโตของตนพืช รวมทั้งสงเสริมใหโรคและแมลง
ตาง ๆ  ปรับตัวใหเขาทําลายพืชไดมากยิ่งขึ้น หากมี
การเขาทําลายของโรคหรือแมลงที่จําเพาะกับ
พันธุฝรั่งบางพันธุจะสงผลกระทบอยางมาก การ
ปรับปรุงพันธุฝร่ังในประเทศไทยสามารถแบงออก
เปน 2 วิธี คือ การคัดเลือกและผสมขามพันธุ  
ซึ่งการปรับปรุงพันธุเพื่อใหไดพันธุใหมนั้นใชเวลา
นาน เนือ่งจากใชระยะเวลาในการคัดเลอืกยาวนาน
ประกอบกับในไมผลจะมีระยะเยาววัย (juvenile) 
ยาวนาน อยางไรกต็ามประวัตคิวามเปนมาของฝร่ัง
ในประเทศไทยยังมีหลายพันธุที่ไมปรากฏความ
เปนมาแนชดั ดงันัน้การคัดเลือกพันธุตาง ๆ  เพ่ือนาํ
มาใชเปนพอแมพันธุในโครงการปรับปรุงพันธุจึงมี
ความสําคัญอยางย่ิง โดยเฉพาะถายทอดลักษณะ
ตาง ๆ จากรุนพอแมไปยังรุนลูก เนื่องจากจะมีผล
ตอวิธีการคัดเลือกในการปรับปรุงพันธุ ซึ่งปจจัย
สาํคญัทีจ่ะทําใหการปรับปรุงพนัธุพชืประสบความ
สําเร็จ คือ การคัดเลือกลักษณะที่ตองการไดอยาง
ถกูตองแมนยาํ และมีประสิทธิภาพ (อรรัตน, 2548)

ปจจบุนัมกีารนําเคร่ืองหมายดีเอน็เอมาใชใน
การปรบัปรงุพนัธุ เนือ่งจากเปนการคดัเลอืกในระดบั
ดเีอน็เอ ซึง่อทิธพิลของสภาพทีแ่วดลอมไมสงผลให
เกิดการเปลี่ยนแปลง (อรรัตน, 2548) เชน การใช
เครื่องหมาย Simple Sequence DNA Repeats 
(SSR) ในการตรวจสอบมะมวงลูกผสม (กิตติพัฒน 

และธัญพิสิษฐ, 2545) การตรวจสอบลําไยลูกผสม
ดวยเคร่ืองหมาย Sequence Characterized 
Amplified Region (SCAR) (จนัทรเพญ็ และคณะ, 
2560) การสรางแผนที่พันธุกรรมในฝรั่ง โดยใช
เครื่องหมาย Sequence-Related Amplified 
Polymorphic (SRAP) และ SSR (Padmaker et 
al., 2015) นอกจากนี้ยังสามารถตรวจสอบความ
บริสุทธิ์ทางพันธุกรรมในขาว ขาวโพดพันธุตาง ๆ 
และพืชตระกูลกะหล่ํา (จรรยา และคณะ, 2553; 
ศุภลักษ และจิระ, 2560; Yea et al., 2013) 
ในงานวิจัยครั้งนี้จึงไดทําการศึกษาความคงตัวทาง
พนัธกุรรมของฝรัง่พนัธุตาง ๆ  ในระยะตนกลา ดวย
ลักษณะปรากฏ (phenotype) และตรวจสอบ
ลายพิมพดีเอ็นเอ (DNA finger print) ดวย
เคร่ืองหมาย SSR ของตนลูกที่ไดจากการผสม
ตัวเองของฝรั่งที่ใชในการศึกษาเพื่อใชเปนขอมูล
เบ้ืองตน ซึ่งจะเปนประโยชนตอการปรับปรุงพันธุ
ฝรั่งตอไปในอนาคต

 อุปกรณและวิธีการ
พันธุฝรั่งที่ใชในการวิจัย

พันธุ ฝรั่งท่ีใชในการวิจัยเปนฝรั่งท่ีมีเมล็ด 
จํานวน 18 พันธุ ไดแก พุทรา (Putsa) แปนสีทอง 
(Paenseethong) ฮองเต (Hongta) กิมจู (Kimju) 
วังชมภู (Wangchompoo) แมโจ 343 (Maejo 
343) ปุยฝาย (Puyphai) ขี้นก (Kheenok) ชมพู
พันธุ ทิพย (Chompoopuntip) ขี้นกไสแดง 
(Kheenok-Saidang) รจนา (Rotjana) สามสกีรอบ 
(Samsikrob) แปนไสแดง (Paen-Saidang) ไขมุก
ไต หวัน  (Ka imookta iwan)  เพชร น้ําผึ้ ง 
(Petnamphueng) พจิติร 13-10 (Pijit 13-10) มวง 
(Mung) และแดง (Dang)
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การศึกษาลักษณะปรากฏของฝร่ัง
เกบ็ขอมลูลกัษณะปรากฏของฝรัง่ ไดแก สใีบ 

สีผิวของผล สีเนื้อ แลวทําการครอบดอกฝรั่งทั้ง 
18 พันธุ เพื่อปองกันการผสมขามโดยแมลง เมื่อ
ผลฝรั่งอายุประมาณ 5 เดือน นํามาเพาะเมล็ด
จนกระท่ังตนกลามใีบออนเกิดขึน้ จากน้ันเกบ็ขอมลู
การกระจายตัวของตนกลาตนลูกฝร่ัง โดยสังเกต
ลกัษณะสขีองใบ เน่ืองจากเปนลกัษณะทีเ่หน็ไดงาย 
จากน้ันสุมเก็บใบออนของตนแมและตนกลาที่ได
จากการผสมตัวเองของตนแม จํานวน 10 ตน เพื่อ
ใชในการศึกษาตอไป

การศึกษาลายพิมพดีเอ็นเอของฝร่ัง
การสกัดดีเอ็นเอ
นําใบออนของฝรั่งประมาณ 0.2 กรัม มาบด

ในสารละลาย mCTAB เพื่อสกัดดีเอ็นเอ โดยใชวิธี 
CTAB ดดัแปลง (Hwang and Kim, 2000) ตรวจสอบ
คุณภาพและปริมาณดีเอ็นเอดวยการทํา 1% 
อะกาโรสเจล อิเล็กโทรฟอรีซิส ในสารละลาย TBE 
ความเขมขน 1 เทา ใชกระแสไฟฟา 100 โวลต เปน
เวลา 30 นาท ียอมชิน้สวนดเีอน็เอดวย RedSafeTM 
Nucleic Acid Staining Solution (iNtRON 

Biotechnology, Korea) เก็บสารละลายดีเอ็นเอ
ไวที่อุณหภูมิ -20 องศาเซลเซียส จนกวาจะใชงาน

การเพิ่มปริมาณดีเอ็นเอดวยไพรเมอร SSR
นําดีเอ็นเอที่สกัดได มาเพิ่มปริมาณดวย

เทคนคิ PCR รวมกบัไพรเมอร SSR (Padmakar et 
al., 2015) จํานวน 9 ไพรเมอร (Table 1) เพื่อ
วเิคราะหลายพิมพดเีอน็เอ โดยปฏิกริยิาประกอบดวย 
ดเีอน็เอประมาณ 20 นาโนกรัมตอปฏิกริยิาบัฟเฟอร
สําเร็จรูป 1 เทา MyTaqTM Red Mix (BIOLINE, 
USA) ใชไพรเมอรความเขมขนสุดทาย 0.5 ไมโคร
โมลาร สภาวะที่ใช คือ 94 องศาเซลเซียส 4 นาที 
สาํหรับขัน้ตอนการ denaturing จากน้ันทาํ 35 รอบ
ของ denaturing ที่ 94 องศาเซลเซียส 30 วินาที, 
annealing 55 องศาเซลเซียส 60 วินาที และ 
extension 72 องศาเซลเซียส 90 วินาที ตามดวย 
final extension 72 องศาเซลเซียส นาน 7 นาที 
วิเคราะหผลผลิต PCR ดวย 3% อะกาโรสเจล 
อิเล็กโทรฟอรีซิส ในสารละลาย TBE ความเขมขน 
1 เทา ใชกระแสไฟฟา 100 โวลต เปนเวลา 60 นาที 
ยอมช้ินสวนดีเอ็นเอดวย RedSafeTM Nucleic Acid 
Staining Solution (iNtRON Biotechnology, Korea)

Table 1  The SSR primer sequences used for DNA amplification in this study

Primer name Forward sequence (5’ to 3’) Reverse sequence (5’ to 3’)

mPgCIR19
mPgCIR27
mPgCIR31
mPgCIR93
mPgCIR96
mPgCIR100
mPgCIR102
mPgCIR105
mPgCIR111

AAAATCCTGAAGACGAAC
AGCACTTAGGGACAAATTCA
TCTCACTGATGCAACTTTTC
GCATCATGTGTTTGAACGAT
ACGCTGCAAACGATACTAAT
CTAGAAGTCGAAGAATGGAA
AATTGGTGTAGCATCTGGA
CCTCCTTCGCTCTACATAAA
CAACCTCGTTTGAGTCTTCT

TATCAGAGGCTTGCATTA
CTCACTCTCCTCCATTCAAG
CCCATTTTCATCTCAAAGTC
AAGTGTGCGTTCTCCATCT
AACTCACACGAGCACAGAG

TTTGTTAGTATCGGAGTCGAG
GCCTACCATGAACAGAGAAA
ATTACCCCACGAACATATCA
AACATCATTGGGACCATTC
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การวิเคราะหความคงตัวทางพันธุกรรมของฝร่ัง
หลงัจากทาํการเกบ็ขอมลูลกัษณะปรากฏแลว 

ถาพบวามกีารกระจายตัวของสีใบในตนลกู จะระบุ
ไดทนัทวีาฝรัง่เหลานัน้ไมมคีวามคงตวัทางพนัธกุรรม 
จากน้ันจะทําการศึกษาลายพิมพดีเอ็นเอดวย
เครื่องหมาย SSR เพื่อดูการกระจายตัวตอไป หาก
พบวาลายพิมพดีเอ็นเอของตนลูกมีความแตกตาง
กัน ก็จะถูกระบุวาฝรั่งเหลาน้ันไมมีความคงตัวทาง
พันธุกรรมเชนเดียวกัน

ผลการวิจัยและวิจารณ
การศึกษาลักษณะปรากฏของฝร่ัง

การศึกษาลักษณะปรากฏของฝร่ังจํานวน 
18 พันธุ พบวา สามารถแบงฝรั่งออกเปน 5 กลุม 

ดงันี ้กลุมที ่1 ใบและผลมสีเีขียว เนือ้ในมสีขีาว และ
สีใบของตนลูก มีสีเขียว มีจํานวนทั้งหมด 8 พันธุ 
ไดแก พุทรา แปนสีทอง ฮองเต กิมจู วังชมพู แมโจ 
343 ปุยฝาย และข้ีนก กลุมที่ 2 ใบและผลมีสีเขียว 
เนือ้ในมสีแีดง และสใีบของตนลกู มสีเีขียว มจีาํนวน 
3 พนัธุ ไดแก ชมพพูนัธุทพิย ขีน้กไสแดง และรจนา 
กลุมที่ 3 ใบและผลมีสีเขียว เนื้อในมีสีแดง และ
สใีบของตนลกูมกีารกระจายตวัออกเปนสเีขยีวและ
สแีดง จาํนวน 5 พนัธุ ไดแก สามสกีรอบ แปนไสแดง 
ไขมกุไตหวนั เพชรนํา้ผึง้ และพจิติร 13-10 กลุมท่ี 4 
ใบ ผล เนื้อในมีสีแดง แตสีใบของตนลูก มีการ
กระจายตัวออกสีเขียวและสแีดง มีเพียงพันธุเดียว 
คอื มวง และกลุมที ่5 ใบ ผล เนือ้ในรวมท้ังสใีบของ
ตนลูกมีสีแดง มีเพียงพันธุเดียว คือ แดง (Table 2)

Table 2  Characteristics of guava cultivars and their progenies

No. Name of cultivar Leaves color Fruit color pulp fruit 
color

Leaves color 
of progenies

1
2
3
4
5
6
7
8
9
10
11
12
13
14
15
16
17
18

Putsa
Paenseethong
Hongta
Kimju
Wangchompoo
Maejo 343
Puyphai
Kheenok
Chompoopuntip
Kheenok-Saidang
Rotjana
Samsikrob
Paen- Saidang
Kaimooktaiwan
Petnamphueng
Pijit 13-10
Mung
Dang

green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
red
red

green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
red
red

white
white
white
white
white
white
white
white
red
red
red
red
red
red
red
red
red
red

green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green

green/red
green/red
green/red
green/red
green/red
green/red

red
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จากขอมูลการกระจายตัวของลักษณะสีใบ
ของตนกลาในรุนลกูในฝรัง่แตละพนัธุ สามารถแบง
กลุมได 2 กลุม คือ กลุมสีใบของตนลูกไมแตกตาง
จากตนแม มีจํานวน 12 พันธุ และกลุมสีใบของ
ตนลูกแตกตางจากตนแม มีจํานวน 6 พันธุ ทําให
สามารถสรุปไดวาฝร่ังพันธุสามสีกรอบ แปนไสแดง 
ไขมุกไตหวัน เพชรนํ้าผึ้ง และพิจิตร 13-10 ไมมี
ความคงตัวทางพันธุกรรม ซึ่งในการปรับปรุงพันธุ
ถาตนพอหรือแมไมมีความคงตัวทางพันธุกรรม 
สงผลใหเกิดการกระจายในรุนลูกได (ศุภลักษ และ
จริะ, 2558) ซึง่หลกัการนีส้ามารถนาํมาใชประโยชน
ในการปรับปรุงพันธุฝร่ังพันธุใหม ๆ ที่เกิดขึ้นใน
ประเทศไทย เชน การปรับปรุงฝรั่งพันธุหวานพิรุณ 
ที่อาศัยตนแมพันธุแปนยักษสีทองซึ่งไมมีความ
คงตวัทางพนัธกุรรม มาเพาะเมลด็และปลกูคดัเลอืก 
ฝรั่งพันธุเคยูการด เบอร 1 ที่เกิดจากการคัดเลือก
พนัธุจากลกูผสมเปดของฝรัง่พนัธุพืน้เมอืง ฝร่ังพนัธุ
พนัธุแมโจ 341 เกดิจากการคัดเลอืกมาจากตนเพาะ
เมล็ดพันธุโบมองท (Beaumont) (สํานักคุมครอง
พันธุพืช, 2564)

การศึกษาลายพิมพดีเอ็นเอของฝร่ัง
ฝรัง่จาํนวน 18 พนัธุ ถกูนาํมาศกึษาลายพิมพ

ดีเอ็นเอดวยเครื่องหมาย SSR จํานวน 9 ไพรเมอร 
โดยเปรยีบเทยีบกับพนัธุแม พบวา มฝีร่ังพนัธุพทุรา 
(Putsa) เพียงพันธุเดียวที่มีลายพิมพดีเอ็นเอของ
ตนแมและตนลูก ทั้ง 10 ตน ไมแตกตางกันและ
แสดงแถบดีเอ็นเอเหมือนตนแมทั้ง 9 ไพรเมอร 
(Figure 1) แสดงวา ฝรั่งพันธุพุทรามีความคงตัว
ทางพันธุกรรมสูงที่สุด

ในขณะท่ีพันธุแปนสีทอง สามสีกรอบ และ
แปนไสแดง มลีายพมิพดเีอน็เอของตนลกูทัง้ 10 ตน 
แตกตางกัน จํานวน 3 ไพรเมอร และ มีลายพิมพ
ดเีอน็เอของตนลกูทัง้ 10 ตน ไมแตกตางกนั จาํนวน 
6 ไพรเมอร พันธุขี้นกไสแดง และพิจิตร 13-10 
มลีายพมิพดเีอน็เอของตนลกูท้ัง 10 ตน แตกตางกนั 
จํานวน 4 ไพรเมอร และมีลายพิมพดีเอ็นเอของ
ตนลูกท้ัง 10 ตน ไมแตกตางกันจํานวน 5 ไพรเมอร 
พนัธุแมโจ 343 เพชรนํา้ผึง้ และปุยฝาย มลีายพมิพ
ดีเอ็นเอของตนลูกท้ัง 10 ตน แตกตางกัน จํานวน 
5 ไพรเมอร และลายพิมพดีเอ็นเอของตนลูกท้ัง 
10 ตน ไมแตกตางกัน จํานวน 4 ไพรเมอร พันธุ
กิมจูมีลายพิมพดีเอ็นเอของตนลูกท้ัง 10 ตน 
แตกตางกัน จํานวน 6 ไพรเมอร และมีลายพิมพ
ดเีอน็เอของตนลกูทัง้ 10 ตน ไมแตกตางกนั จาํนวน 
3 ไพรเมอร พันธุมวงและไขมุกไตหวันมีลายพิมพ
ดีเอ็นเอของตนลูกท้ัง 10 ตน แตกตางกัน จํานวน 
7 ไพรเมอร และมีลายพิมพดีเอ็นเอของตนลูก
ทั้ง 10 ตน ไมแตกตางกัน จํานวน 2 ไพรเมอร 
พันธุ ฮองเตและวังชมภูมีลายพิมพดีเอ็นเอของ
ตนลูกท้ัง 10 ตน แตกตางกัน จํานวน 8 ไพรเมอร 
และลายพิมพดี เอ็นเอของต นลูกทั้ง 10 ตน 
ไมแตกตางกนัจาํนวน 1 ไพรเมอร พนัธุชมพพูนัธุทพิย 
รจนา และข้ีนกมีลายพิมพดีเอ็นเอของตนลูกทั้ง 
10 ตน แตกตางกัน ทั้ง 9 ไพรเมอร แสดงวาเปน
กลุมมคีวามไมคงตัวทางพันธกุรรมสูงทีส่ดุ ในขณะท่ี
พันธุแดงมีลายพิมพดีเอ็นเอของตนลูกท้ัง 10 ตน 
แตกตางกนัเพยีงแคเครือ่งหมายเดยีว คอื เครือ่งหมาย 
mPgCIR 19 (Figure 2) และมีลายพิมพดเีอ็นเอของ
ตนลกูท้ัง 10 ตน ไมแตกตางกนั จาํนวน 8 ไพรเมอร 
(Table 3) แสดงวาเปนฝรั่งที่มีความไมคงตัวทาง
พันธุกรรมตํ่าที่สุด
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Figure 1 DNA amplification with 9 SSR markers of Putsa (P1) and their progenies (1-10)
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จะเห็นไดวาจากการตรวจสอบดวยลักษณะ
ปรากฏจะพบวาพันธุ ฝรั่งไมมีความคงตัวทาง
พันธุกรรมเพียงจํานวน 6 พันธุ แตเมื่อนํามาตรวจ
สอบลายพิมพดีเอ็นเอดวยเครื่องหมาย SSR 
สามารถระบุพันธุฝรั่งไดมากถึง 17 พันธุ ที่ไมมี
ความคงตัวทางพันธุกรรม จากการตรวจสอบดวย
เครื่องหมาย SSR มากถึง 9 ตําแหนง ซึ่งใช
เครื่องหมายมากกวาการตรวจสอบความบริสุทธิ์
ทางพันธุกรรมของขาวโพดหวานลูกผสมพันธุ 
สงขลา 84-1 ที่ใชเครื่องหมาย SSR เพียงแค 
3 ตําแหนง (ศุภลักษ และจิระ, 2015) และการ
ตรวจสอบการปนเป อนของขาววัชพืชในเมล็ด

พันธุขาว ที่ใชเครื่องหมาย SSR ในการตรวจสอบ
จํานวน 7 ตําแหนง (จรรยา และคณะ, 2553) และ
การศึกษาความบริสุทธิ์ของเมล็ดพันธุกะหล่ําปลี
ดวยเคร่ืองหมาย SSR, RAPD, ISSR และ SRAP 
จํานวน 7 เครื่องหมาย (Yea et al., 2013) ดังนั้น
หากตองการศึกษาแผนที่ยีนของฝรั่ง สามารถใช
ประชากรในรุนที ่1 แทนประชากร 2 ตามกระบวน 
Pseudo-Testcross (Grattapagli and Sederoff, 
1994; วภิาว ีและคณะ, 2553) ซึง่สามารถนาํขอมลู
มาตอยอดในการปรับปรุงพันธุ ฝร่ังไดตอไปใน
อนาคต

Figure 2 DNA amplification with mPgCIR 19 markers of Dang and their progenies
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Table 3  Genotyping of guava progenies with 9 SSR markers

No.
Name of 
cultivar

Leaves 
color of F1 
progenies m

Pg
CI

R 
19

m
Pg

CI
R 

27

m
Pg

CI
R 

31

m
Pg

CI
R 

93

m
Pg

CI
R 

96

m
Pg

CI
R 

10
0

m
Pg

CI
R 

10
2

m
Pg

CI
R 

10
5

m
Pg

CI
R 

11
1

 1
2
3
4
5
6
7
8
9
10
11
12
13
14
15
16
17
18

Putsa
Paenseethong
Hongta
Kimju
Wangchompoo
Maejo 343
Puyphai
Kheenok
Chompoopuntip
Kheenok-Saidang
Rotjana
Samsikrob
Paen- Saidang
Kaimooktaiwan
Petnamphueng
Pijit 13-10
Mung
Dang

green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green

green-red
green-red
green-red
green-red
green-red
green-red

red





X

X
X

X
X
X

X



X

X
X
X
X



X
X





X



X





X

X



X

X
X
X
X



X




X
X



X



X
X

X



X







X
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Remark:  = DNA bands of progenies are the same pattern; X = DNA bands of progenies are not the 

same pattern

สรุปผลการวิจัย
การศึกษาความคงตัวทางพันธุกรรมของฝรั่ง

จํานวน 18 พันธุ พบวา เมื่อตรวจสอบดวยลักษณะ
ปรากฏมกีารกระจายตวัของสใีบของตนกลาของลกู
ในพนัธุฝรัง่จาํนวน 6 พนัธุ ซึง่สามารถระบไุดวาไมมี
ความคงตวัทางพนัธกุรรมดวยลกัษณะปรากฏ และ

จากตรวจสอบลายพิมพดีเอ็นเอของฝรั่งด วย
เครื่องหมาย SSR จํานวน 9 ไพรเมอร พบวา ฝรั่ง
พันธุ พุทรามีความคงตัวทางพันธุกรรมสูงที่สุด 
ในขณะท่ีพันธุอื่น ๆ อีก 17 พันธุ ไมมีความคงตัว
ทางพันธุกรรม ซึ่งจากการศึกษาขอมูลเบ้ืองตนนี้
สามารถนําพันธุที่ไมมีความคงตัวทางพันธุกรรม
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เหลานี้ไปปลูกเพื่อคัดเลือกในรุนลูกชั่วที่ 1 โดย
ไมตองทําการผสมขามพันธุ ซึ่งทําใหเกิดฝรั่งพันธุ
ใหม ๆ ตอไปในอนาคตได

กิตติกรรมประกาศ
งานวิจยัน้ีไดรบัการสนับสนุนงบประมาณจาก

โครงการปรับปรุงพันธุไมผลศูนยพัฒนาพันธุพืช
จักรพันธเพ็ญศิริ รหัสโครงการ ชัยพัฒนา-62-001 
มูลนิธิชัยพัฒนา ปงบประมาณ 2562-2564
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