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ความคงตัวทางพันธุกรรมของฝรั่ง
Genetic Stability of Guava (Psidium guajava L.)
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Abstract
Guava (Psidium guajava Linn.) is a fruit which has high vitamin C content. The major 

guava production had been done several countries including Thailand. There are numerous 
guavas in Thailand, however history and genetics database of guava were not varietally 
clear. Guava identification is useful for breeding program. In this study, eighteen guava 
varieties were detected genetic stability by phenotype and DNA fingerprint. The phenotype 
was collected characteristic with leaves color, fruit color, pulp fruit color and leaves color 
of selfing progenies segregation. The DNA fingerprint was verified nine SSR markers. The 
result shows that, the seedling segregation of 18 guava cultivars were separated into 
2 groups follow by the seedling leaves color; 1) the leaves color of progenies different 
from mother plant was 12 cultivars 2) the leaves color of progenies not different from 
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mother plant was 6 cultivars. There was indicated non-genetic stability 6 guava cultivars 
by phenotype. The DNA fingerprint were examined among 18 guava cultivars with SSR 
markers. There was found that, only Putsa variety shows DNA pattern the same with their 
mother form nine SSR markers while 17 guava cultivars appeared the DNA pattern different 
from their mother and within progenies group. Thus, both of the phenotype and DNA 
fingerprint be able to demonstrate Putsa as highest genetic stability guava.
Keywords: guava, genetic stability, phenotype, DNA fingerprint

บทคัดยอ
ฝรั่ง (Psidium guajava L.) เปนผลไมที่มีวิตามินซีสูง มีแหลงผลิตอยูในหลายประเทศรวมถึง

ประเทศไทย ซึง่ฝร่ังหลายพันธุมปีระวัตพินัธุไมชดัเจน แตการจําแนกพันธุฝรัง่มีความจําเปนในการปรับปรุง
พันธุในอนาคต ในการวิจัยครั้งนี้มีวัตถุประสงคเพื่อศึกษาความคงตัวทางพันธุกรรมของฝรั่งจํานวน 
18 พันธุ ดวยลักษณะปรากฏโดยเก็บขอมูลลักษณะสีใบ สีผิวของผล สีเนื้อ และการกระจายตัวของลูก
ที่ไดจากการผสมตัวเอง รวมกับการตรวจสอบลายพิมพดีเอ็นเอดวยเครื่องหมาย SSR จํานวน 9 ไพรเมอร 
ผลการศึกษา พบวา จากลักษณะท่ีปรากฏของลูกที่ไดจากการผสมตัวเองมี 2 กลุม คือ กลุมสีใบของ
ตนลูกไมแตกตางจากตนแม มีจํานวน 12 พันธุ และกลุมสีใบของตนลูกแตกตางจากตนแม มีจํานวน 
6 พันธุ ซึ่งกลุมหลังสามารถระบุไดวาฝรั่งพันธุเหลานี้ไมมีความคงตัวทางพันธุกรรม เมื่อตรวจสอบ
ลายพิมพดีเอ็นเอของฝรั่งจํานวน 18 พันธุ ดวยเครื่องหมาย SSR พบวา มีเพียงพันธุพุทรามีลายพิมพ
ดีเอ็นเอของตนแมและลูกเหมือนกันทุกตนในทุกเครื่องหมายที่ใชในการศึกษาแสดงวาฝรั่งพันธุพุทรา
มีความคงตัวทางพันธุกรรมสูงสุด ในขณะที่ฝรั่งอีก 17 พันธุ ไมมีความคงตัวทางพันธุกรรม เนื่องจากมี
ลายพิมพดีเอ็นเอของตนแมและตนลูกมีความแตกตางกันในบางเครื่องหมาย จึงสามารถสรุปไดวาฝรั่ง
พันธุพุทรามีความคงตัวทางพันธุกรรมสูงจากทั้งลักษณะปรากฏและลายพิมพดีเอ็นเอ
คําสําคัญ:  ฝรั่ง ความคงตัวทางพันธุกรรม ลักษณะปรากฏ ลายพิมพดีเอ็นเอ

คํานํา
ฝรั่ง (Psidium guajava L.) มีจํานวน

โครโมโซม 2n=22 (Mehmood et al., 2016) 
มีถิ่นกําเนิดอยูในเขตรอน เปนผลไมที่อุดมไปดวย
เสนใย วติามนิเอ วติามนิซ ีและกรดโฟลคิ (Ahmed 
et al., 2011) โดยเฉพาะวิตามินซีมีมากกวาสม 
3-6 เทา (Youssef and Ibrahim, 2016) มีแหลง

ผลิตที่สําคัญอยูในหลายประเทศท่ัวโลก (Shiva et 
al., 2017) รวมถึงประเทศไทยท่ีสามารถปลูกฝรั่ง
ไดในทุกภูมิภาคของประเทศไทย มีความทนทาน
ตอสภาพแวดลอม (พจณีย, 2554) ซึ่งประเทศไทย
มีฝรั่งหลายพันธุ ทั้งท่ีเปนพันธุพื้นเมืองของไทย 
และพันธุ ที่นําเขามาจากตางประเทศ จากการ
สาํรวจพบวามฝีรัง่จาํนวน 15 พนัธุทีข่ึน้ทะเบยีนกับ
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สํานักคุมครองพันธุพืช (สํานักคุมครองพันธุพืช, 
2563) โดยการปลูกฝร่ังในประเทศไทยยังคงเปน
การปลูกเชิงเด่ียว เนื่องจากพันธุฝรั่งนิยมขายใน
ทองตลาดสวนใหญเปนพันธุ ที่มีผลสีเขียว เชน 
กิมจู และแปนสีทอง เปนตน การปรับปรุงพันธุฝรั่ง
จึงมีความจําเปนอยางยิ่ง เนื่องจากในปจจุบัน
สภาพแวดลอมมีความแปรปรวนตลอดเวลา 
(กระทรวงพลังงาน, 2563) ซึ่งสงผลตอการเจริญ
เติบโตของตนพืช รวมทั้งสงเสริมใหโรคและแมลง
ตาง ๆ  ปรับตัวใหเขาทําลายพืชไดมากยิ่งขึ้น หากมี
การเขาทําลายของโรคหรือแมลงที่จําเพาะกับ
พันธุฝรั่งบางพันธุจะสงผลกระทบอยางมาก การ
ปรับปรุงพันธุฝร่ังในประเทศไทยสามารถแบงออก
เปน 2 วิธี คือ การคัดเลือกและผสมขามพันธุ  
ซึ่งการปรับปรุงพันธุเพื่อใหไดพันธุใหมนั้นใชเวลา
นาน เนือ่งจากใชระยะเวลาในการคัดเลอืกยาวนาน
ประกอบกับในไมผลจะมีระยะเยาววัย (juvenile) 
ยาวนาน อยางไรกต็ามประวัตคิวามเปนมาของฝร่ัง
ในประเทศไทยยังมีหลายพันธุที่ไมปรากฏความ
เปนมาแนชดั ดงันัน้การคัดเลือกพันธุตาง ๆ  เพ่ือนาํ
มาใชเปนพอแมพันธุในโครงการปรับปรุงพันธุจึงมี
ความสําคัญอยางย่ิง โดยเฉพาะถายทอดลักษณะ
ตาง ๆ จากรุนพอแมไปยังรุนลูก เนื่องจากจะมีผล
ตอวิธีการคัดเลือกในการปรับปรุงพันธุ ซึ่งปจจัย
สาํคญัทีจ่ะทําใหการปรับปรุงพนัธุพชืประสบความ
สําเร็จ คือ การคัดเลือกลักษณะที่ตองการไดอยาง
ถกูตองแมนยาํ และมีประสิทธิภาพ (อรรัตน, 2548)

ปจจบุนัมกีารนําเคร่ืองหมายดีเอน็เอมาใชใน
การปรบัปรงุพนัธุ เนือ่งจากเปนการคดัเลอืกในระดบั
ดเีอน็เอ ซึง่อทิธพิลของสภาพทีแ่วดลอมไมสงผลให
เกิดการเปลี่ยนแปลง (อรรัตน, 2548) เชน การใช
เครื่องหมาย Simple Sequence DNA Repeats 
(SSR) ในการตรวจสอบมะมวงลูกผสม (กิตติพัฒน 

และธัญพิสิษฐ, 2545) การตรวจสอบลําไยลูกผสม
ดวยเคร่ืองหมาย Sequence Characterized 
Amplified Region (SCAR) (จนัทรเพญ็ และคณะ, 
2560) การสรางแผนที่พันธุกรรมในฝรั่ง โดยใช
เครื่องหมาย Sequence-Related Amplified 
Polymorphic (SRAP) และ SSR (Padmaker et 
al., 2015) นอกจากนี้ยังสามารถตรวจสอบความ
บริสุทธิ์ทางพันธุกรรมในขาว ขาวโพดพันธุตาง ๆ 
และพืชตระกูลกะหล่ํา (จรรยา และคณะ, 2553; 
ศุภลักษ และจิระ, 2560; Yea et al., 2013) 
ในงานวิจัยครั้งนี้จึงไดทําการศึกษาความคงตัวทาง
พนัธกุรรมของฝรัง่พนัธุตาง ๆ  ในระยะตนกลา ดวย
ลักษณะปรากฏ (phenotype) และตรวจสอบ
ลายพิมพดีเอ็นเอ (DNA finger print) ดวย
เคร่ืองหมาย SSR ของตนลูกที่ไดจากการผสม
ตัวเองของฝรั่งที่ใชในการศึกษาเพื่อใชเปนขอมูล
เบ้ืองตน ซึ่งจะเปนประโยชนตอการปรับปรุงพันธุ
ฝรั่งตอไปในอนาคต

 อุปกรณและวิธีการ
พันธุฝรั่งที่ใชในการวิจัย

พันธุ ฝรั่งท่ีใชในการวิจัยเปนฝรั่งท่ีมีเมล็ด 
จํานวน 18 พันธุ ไดแก พุทรา (Putsa) แปนสีทอง 
(Paenseethong) ฮองเต (Hongta) กิมจู (Kimju) 
วังชมภู (Wangchompoo) แมโจ 343 (Maejo 
343) ปุยฝาย (Puyphai) ขี้นก (Kheenok) ชมพู
พันธุ ทิพย (Chompoopuntip) ขี้นกไสแดง 
(Kheenok-Saidang) รจนา (Rotjana) สามสกีรอบ 
(Samsikrob) แปนไสแดง (Paen-Saidang) ไขมุก
ไต หวัน  (Ka imookta iwan)  เพชร น้ําผึ้ ง 
(Petnamphueng) พจิติร 13-10 (Pijit 13-10) มวง 
(Mung) และแดง (Dang)
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การศึกษาลักษณะปรากฏของฝร่ัง
เกบ็ขอมลูลกัษณะปรากฏของฝรัง่ ไดแก สใีบ 

สีผิวของผล สีเนื้อ แลวทําการครอบดอกฝรั่งทั้ง 
18 พันธุ เพื่อปองกันการผสมขามโดยแมลง เมื่อ
ผลฝรั่งอายุประมาณ 5 เดือน นํามาเพาะเมล็ด
จนกระท่ังตนกลามใีบออนเกิดขึน้ จากน้ันเกบ็ขอมลู
การกระจายตัวของตนกลาตนลูกฝร่ัง โดยสังเกต
ลกัษณะสขีองใบ เน่ืองจากเปนลกัษณะทีเ่หน็ไดงาย 
จากน้ันสุมเก็บใบออนของตนแมและตนกลาที่ได
จากการผสมตัวเองของตนแม จํานวน 10 ตน เพื่อ
ใชในการศึกษาตอไป

การศึกษาลายพิมพดีเอ็นเอของฝร่ัง
การสกัดดีเอ็นเอ
นําใบออนของฝรั่งประมาณ 0.2 กรัม มาบด

ในสารละลาย mCTAB เพื่อสกัดดีเอ็นเอ โดยใชวิธี 
CTAB ดดัแปลง (Hwang and Kim, 2000) ตรวจสอบ
คุณภาพและปริมาณดีเอ็นเอดวยการทํา 1% 
อะกาโรสเจล อิเล็กโทรฟอรีซิส ในสารละลาย TBE 
ความเขมขน 1 เทา ใชกระแสไฟฟา 100 โวลต เปน
เวลา 30 นาท ียอมชิน้สวนดเีอน็เอดวย RedSafeTM 
Nucleic Acid Staining Solution (iNtRON 

Biotechnology, Korea) เก็บสารละลายดีเอ็นเอ
ไวที่อุณหภูมิ -20 องศาเซลเซียส จนกวาจะใชงาน

การเพิ่มปริมาณดีเอ็นเอดวยไพรเมอร SSR
นําดีเอ็นเอที่สกัดได มาเพิ่มปริมาณดวย

เทคนคิ PCR รวมกบัไพรเมอร SSR (Padmakar et 
al., 2015) จํานวน 9 ไพรเมอร (Table 1) เพื่อ
วเิคราะหลายพิมพดเีอน็เอ โดยปฏิกริยิาประกอบดวย 
ดเีอน็เอประมาณ 20 นาโนกรัมตอปฏิกริยิาบัฟเฟอร
สําเร็จรูป 1 เทา MyTaqTM Red Mix (BIOLINE, 
USA) ใชไพรเมอรความเขมขนสุดทาย 0.5 ไมโคร
โมลาร สภาวะที่ใช คือ 94 องศาเซลเซียส 4 นาที 
สาํหรับขัน้ตอนการ denaturing จากน้ันทาํ 35 รอบ
ของ denaturing ที่ 94 องศาเซลเซียส 30 วินาที, 
annealing 55 องศาเซลเซียส 60 วินาที และ 
extension 72 องศาเซลเซียส 90 วินาที ตามดวย 
final extension 72 องศาเซลเซียส นาน 7 นาที 
วิเคราะหผลผลิต PCR ดวย 3% อะกาโรสเจล 
อิเล็กโทรฟอรีซิส ในสารละลาย TBE ความเขมขน 
1 เทา ใชกระแสไฟฟา 100 โวลต เปนเวลา 60 นาที 
ยอมช้ินสวนดีเอ็นเอดวย RedSafeTM Nucleic Acid 
Staining Solution (iNtRON Biotechnology, Korea)

Table 1  The SSR primer sequences used for DNA amplification in this study

Primer name Forward sequence (5’ to 3’) Reverse sequence (5’ to 3’)

mPgCIR19
mPgCIR27
mPgCIR31
mPgCIR93
mPgCIR96
mPgCIR100
mPgCIR102
mPgCIR105
mPgCIR111

AAAATCCTGAAGACGAAC
AGCACTTAGGGACAAATTCA
TCTCACTGATGCAACTTTTC
GCATCATGTGTTTGAACGAT
ACGCTGCAAACGATACTAAT
CTAGAAGTCGAAGAATGGAA
AATTGGTGTAGCATCTGGA
CCTCCTTCGCTCTACATAAA
CAACCTCGTTTGAGTCTTCT

TATCAGAGGCTTGCATTA
CTCACTCTCCTCCATTCAAG
CCCATTTTCATCTCAAAGTC
AAGTGTGCGTTCTCCATCT
AACTCACACGAGCACAGAG

TTTGTTAGTATCGGAGTCGAG
GCCTACCATGAACAGAGAAA
ATTACCCCACGAACATATCA
AACATCATTGGGACCATTC
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การวิเคราะหความคงตัวทางพันธุกรรมของฝร่ัง
หลงัจากทาํการเกบ็ขอมลูลกัษณะปรากฏแลว 

ถาพบวามกีารกระจายตัวของสีใบในตนลกู จะระบุ
ไดทนัทวีาฝรัง่เหลานัน้ไมมคีวามคงตวัทางพนัธกุรรม 
จากน้ันจะทําการศึกษาลายพิมพดีเอ็นเอดวย
เครื่องหมาย SSR เพื่อดูการกระจายตัวตอไป หาก
พบวาลายพิมพดีเอ็นเอของตนลูกมีความแตกตาง
กัน ก็จะถูกระบุวาฝรั่งเหลาน้ันไมมีความคงตัวทาง
พันธุกรรมเชนเดียวกัน

ผลการวิจัยและวิจารณ
การศึกษาลักษณะปรากฏของฝร่ัง

การศึกษาลักษณะปรากฏของฝร่ังจํานวน 
18 พันธุ พบวา สามารถแบงฝรั่งออกเปน 5 กลุม 

ดงันี ้กลุมที ่1 ใบและผลมสีเีขียว เนือ้ในมสีขีาว และ
สีใบของตนลูก มีสีเขียว มีจํานวนทั้งหมด 8 พันธุ 
ไดแก พุทรา แปนสีทอง ฮองเต กิมจู วังชมพู แมโจ 
343 ปุยฝาย และข้ีนก กลุมที่ 2 ใบและผลมีสีเขียว 
เนือ้ในมสีแีดง และสใีบของตนลกู มสีเีขียว มจีาํนวน 
3 พนัธุ ไดแก ชมพพูนัธุทพิย ขีน้กไสแดง และรจนา 
กลุมที่ 3 ใบและผลมีสีเขียว เนื้อในมีสีแดง และ
สใีบของตนลกูมกีารกระจายตวัออกเปนสเีขยีวและ
สแีดง จาํนวน 5 พนัธุ ไดแก สามสกีรอบ แปนไสแดง 
ไขมกุไตหวนั เพชรนํา้ผึง้ และพจิติร 13-10 กลุมท่ี 4 
ใบ ผล เนื้อในมีสีแดง แตสีใบของตนลูก มีการ
กระจายตัวออกสีเขียวและสแีดง มีเพียงพันธุเดียว 
คอื มวง และกลุมที ่5 ใบ ผล เนือ้ในรวมท้ังสใีบของ
ตนลูกมีสีแดง มีเพียงพันธุเดียว คือ แดง (Table 2)

Table 2  Characteristics of guava cultivars and their progenies

No. Name of cultivar Leaves color Fruit color pulp fruit 
color

Leaves color 
of progenies

1
2
3
4
5
6
7
8
9
10
11
12
13
14
15
16
17
18

Putsa
Paenseethong
Hongta
Kimju
Wangchompoo
Maejo 343
Puyphai
Kheenok
Chompoopuntip
Kheenok-Saidang
Rotjana
Samsikrob
Paen- Saidang
Kaimooktaiwan
Petnamphueng
Pijit 13-10
Mung
Dang

green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
red
red

green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
red
red

white
white
white
white
white
white
white
white
red
red
red
red
red
red
red
red
red
red

green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green

green/red
green/red
green/red
green/red
green/red
green/red

red
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จากขอมูลการกระจายตัวของลักษณะสีใบ
ของตนกลาในรุนลกูในฝรัง่แตละพนัธุ สามารถแบง
กลุมได 2 กลุม คือ กลุมสีใบของตนลูกไมแตกตาง
จากตนแม มีจํานวน 12 พันธุ และกลุมสีใบของ
ตนลูกแตกตางจากตนแม มีจํานวน 6 พันธุ ทําให
สามารถสรุปไดวาฝร่ังพันธุสามสีกรอบ แปนไสแดง 
ไขมุกไตหวัน เพชรนํ้าผึ้ง และพิจิตร 13-10 ไมมี
ความคงตัวทางพันธุกรรม ซึ่งในการปรับปรุงพันธุ
ถาตนพอหรือแมไมมีความคงตัวทางพันธุกรรม 
สงผลใหเกิดการกระจายในรุนลูกได (ศุภลักษ และ
จริะ, 2558) ซึง่หลกัการนีส้ามารถนาํมาใชประโยชน
ในการปรับปรุงพันธุฝร่ังพันธุใหม ๆ ที่เกิดขึ้นใน
ประเทศไทย เชน การปรับปรุงฝรั่งพันธุหวานพิรุณ 
ที่อาศัยตนแมพันธุแปนยักษสีทองซึ่งไมมีความ
คงตวัทางพนัธกุรรม มาเพาะเมลด็และปลกูคดัเลอืก 
ฝรั่งพันธุเคยูการด เบอร 1 ที่เกิดจากการคัดเลือก
พนัธุจากลกูผสมเปดของฝรัง่พนัธุพืน้เมอืง ฝร่ังพนัธุ
พนัธุแมโจ 341 เกดิจากการคัดเลอืกมาจากตนเพาะ
เมล็ดพันธุโบมองท (Beaumont) (สํานักคุมครอง
พันธุพืช, 2564)

การศึกษาลายพิมพดีเอ็นเอของฝร่ัง
ฝรัง่จาํนวน 18 พนัธุ ถกูนาํมาศกึษาลายพิมพ

ดีเอ็นเอดวยเครื่องหมาย SSR จํานวน 9 ไพรเมอร 
โดยเปรยีบเทยีบกับพนัธุแม พบวา มฝีร่ังพนัธุพทุรา 
(Putsa) เพียงพันธุเดียวที่มีลายพิมพดีเอ็นเอของ
ตนแมและตนลูก ทั้ง 10 ตน ไมแตกตางกันและ
แสดงแถบดีเอ็นเอเหมือนตนแมทั้ง 9 ไพรเมอร 
(Figure 1) แสดงวา ฝรั่งพันธุพุทรามีความคงตัว
ทางพันธุกรรมสูงที่สุด

ในขณะท่ีพันธุแปนสีทอง สามสีกรอบ และ
แปนไสแดง มลีายพมิพดเีอน็เอของตนลกูทัง้ 10 ตน 
แตกตางกัน จํานวน 3 ไพรเมอร และ มีลายพิมพ
ดเีอน็เอของตนลกูทัง้ 10 ตน ไมแตกตางกนั จาํนวน 
6 ไพรเมอร พันธุขี้นกไสแดง และพิจิตร 13-10 
มลีายพมิพดเีอน็เอของตนลกูท้ัง 10 ตน แตกตางกนั 
จํานวน 4 ไพรเมอร และมีลายพิมพดีเอ็นเอของ
ตนลูกท้ัง 10 ตน ไมแตกตางกันจํานวน 5 ไพรเมอร 
พนัธุแมโจ 343 เพชรนํา้ผึง้ และปุยฝาย มลีายพมิพ
ดีเอ็นเอของตนลูกท้ัง 10 ตน แตกตางกัน จํานวน 
5 ไพรเมอร และลายพิมพดีเอ็นเอของตนลูกท้ัง 
10 ตน ไมแตกตางกัน จํานวน 4 ไพรเมอร พันธุ
กิมจูมีลายพิมพดีเอ็นเอของตนลูกท้ัง 10 ตน 
แตกตางกัน จํานวน 6 ไพรเมอร และมีลายพิมพ
ดเีอน็เอของตนลกูทัง้ 10 ตน ไมแตกตางกนั จาํนวน 
3 ไพรเมอร พันธุมวงและไขมุกไตหวันมีลายพิมพ
ดีเอ็นเอของตนลูกท้ัง 10 ตน แตกตางกัน จํานวน 
7 ไพรเมอร และมีลายพิมพดีเอ็นเอของตนลูก
ทั้ง 10 ตน ไมแตกตางกัน จํานวน 2 ไพรเมอร 
พันธุ ฮองเตและวังชมภูมีลายพิมพดีเอ็นเอของ
ตนลูกท้ัง 10 ตน แตกตางกัน จํานวน 8 ไพรเมอร 
และลายพิมพดี เอ็นเอของต นลูกทั้ง 10 ตน 
ไมแตกตางกนัจาํนวน 1 ไพรเมอร พนัธุชมพพูนัธุทพิย 
รจนา และข้ีนกมีลายพิมพดีเอ็นเอของตนลูกทั้ง 
10 ตน แตกตางกัน ทั้ง 9 ไพรเมอร แสดงวาเปน
กลุมมคีวามไมคงตัวทางพันธกุรรมสูงทีส่ดุ ในขณะท่ี
พันธุแดงมีลายพิมพดีเอ็นเอของตนลูกท้ัง 10 ตน 
แตกตางกนัเพยีงแคเครือ่งหมายเดยีว คอื เครือ่งหมาย 
mPgCIR 19 (Figure 2) และมีลายพิมพดเีอ็นเอของ
ตนลกูท้ัง 10 ตน ไมแตกตางกนั จาํนวน 8 ไพรเมอร 
(Table 3) แสดงวาเปนฝรั่งที่มีความไมคงตัวทาง
พันธุกรรมตํ่าที่สุด
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Figure 1 DNA amplification with 9 SSR markers of Putsa (P1) and their progenies (1-10)
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จะเห็นไดวาจากการตรวจสอบดวยลักษณะ
ปรากฏจะพบวาพันธุ ฝรั่งไมมีความคงตัวทาง
พันธุกรรมเพียงจํานวน 6 พันธุ แตเมื่อนํามาตรวจ
สอบลายพิมพดีเอ็นเอดวยเครื่องหมาย SSR 
สามารถระบุพันธุฝรั่งไดมากถึง 17 พันธุ ที่ไมมี
ความคงตัวทางพันธุกรรม จากการตรวจสอบดวย
เครื่องหมาย SSR มากถึง 9 ตําแหนง ซึ่งใช
เครื่องหมายมากกวาการตรวจสอบความบริสุทธิ์
ทางพันธุกรรมของขาวโพดหวานลูกผสมพันธุ 
สงขลา 84-1 ที่ใชเครื่องหมาย SSR เพียงแค 
3 ตําแหนง (ศุภลักษ และจิระ, 2015) และการ
ตรวจสอบการปนเป อนของขาววัชพืชในเมล็ด

พันธุขาว ที่ใชเครื่องหมาย SSR ในการตรวจสอบ
จํานวน 7 ตําแหนง (จรรยา และคณะ, 2553) และ
การศึกษาความบริสุทธิ์ของเมล็ดพันธุกะหล่ําปลี
ดวยเคร่ืองหมาย SSR, RAPD, ISSR และ SRAP 
จํานวน 7 เครื่องหมาย (Yea et al., 2013) ดังนั้น
หากตองการศึกษาแผนที่ยีนของฝรั่ง สามารถใช
ประชากรในรุนที ่1 แทนประชากร 2 ตามกระบวน 
Pseudo-Testcross (Grattapagli and Sederoff, 
1994; วภิาว ีและคณะ, 2553) ซึง่สามารถนาํขอมลู
มาตอยอดในการปรับปรุงพันธุ ฝร่ังไดตอไปใน
อนาคต

Figure 2 DNA amplification with mPgCIR 19 markers of Dang and their progenies
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Table 3  Genotyping of guava progenies with 9 SSR markers

No.
Name of 
cultivar

Leaves 
color of F1 
progenies m

Pg
CI

R 
19

m
Pg

CI
R 

27

m
Pg

CI
R 

31

m
Pg

CI
R 

93

m
Pg

CI
R 

96

m
Pg

CI
R 

10
0

m
Pg

CI
R 

10
2

m
Pg

CI
R 

10
5

m
Pg

CI
R 

11
1

 1
2
3
4
5
6
7
8
9
10
11
12
13
14
15
16
17
18

Putsa
Paenseethong
Hongta
Kimju
Wangchompoo
Maejo 343
Puyphai
Kheenok
Chompoopuntip
Kheenok-Saidang
Rotjana
Samsikrob
Paen- Saidang
Kaimooktaiwan
Petnamphueng
Pijit 13-10
Mung
Dang

green
green
green
green
green
green
green
green
green
green
green

green-red
green-red
green-red
green-red
green-red
green-red

red





X

X
X

X
X
X

X



X

X
X
X
X



X
X





X



X





X

X



X

X
X
X
X



X




X
X



X



X
X

X



X







X



X




X
X

X
X
X


X

X

X
X





X
X


X




X
X

X
X
X
X
X

X

X
X









X








X

X
X


X
X

X

X
X



X
X


X
X






X



X




X

X

X
X





X


X
X








X


X


X

X



X





X
X










X
X
X
X
X
X

X



X

X


X


X
X


Remark:  = DNA bands of progenies are the same pattern; X = DNA bands of progenies are not the 

same pattern

สรุปผลการวิจัย
การศึกษาความคงตัวทางพันธุกรรมของฝรั่ง

จํานวน 18 พันธุ พบวา เมื่อตรวจสอบดวยลักษณะ
ปรากฏมกีารกระจายตวัของสใีบของตนกลาของลกู
ในพนัธุฝรัง่จาํนวน 6 พนัธุ ซึง่สามารถระบไุดวาไมมี
ความคงตวัทางพนัธกุรรมดวยลกัษณะปรากฏ และ

จากตรวจสอบลายพิมพดีเอ็นเอของฝรั่งด วย
เครื่องหมาย SSR จํานวน 9 ไพรเมอร พบวา ฝรั่ง
พันธุ พุทรามีความคงตัวทางพันธุกรรมสูงที่สุด 
ในขณะท่ีพันธุอื่น ๆ อีก 17 พันธุ ไมมีความคงตัว
ทางพันธุกรรม ซึ่งจากการศึกษาขอมูลเบ้ืองตนนี้
สามารถนําพันธุที่ไมมีความคงตัวทางพันธุกรรม
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เหลานี้ไปปลูกเพื่อคัดเลือกในรุนลูกชั่วที่ 1 โดย
ไมตองทําการผสมขามพันธุ ซึ่งทําใหเกิดฝรั่งพันธุ
ใหม ๆ ตอไปในอนาคตได
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